
Laboratorio di:  Bioinformatica   
 
Responsabile :  Ing. Salvatore Vitabile 
 
 
Metodologie:  

 Organizzazione, costruzione e accesso a banche dati, in particolare di genomica e proteomica 

 Studio dei problemi biologici attraverso le metodologie dell'informatica 

 Metodi informatici, di applicazione generale, che si ispirano ai principi della biologia 
 
 
Linea di ricerca:  

 Validazione e sviluppo di un framework per l’analisi e l’evoluzione di una rete metabolica 

 Utilizzo  di  strumenti  software  per  la  simulazione  e  la  soluzione  di  problemi  di  particolare 
interesse nella bioinformatica 
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Ubicazione laboratorio:  
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Posti disponibili :   1    
 
 
Ricevimento studenti: mercoledì dalle 11.00 alle 12.00 
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