
 
 
Laboratorio di :  Genetica ed Oncologia Molecolare Clinica   
  
Responsabile : Prof. Antonio Russo 
 
 
Metodologie:  

Microarray, Real Time PCR, dHPLC, Sequenziamento automatico, Colture cellulari, elettroforesi di gel 

2D, spettrometria di massa 

 
Linea di ricerca:  

 Studio del ruolo di Aurora A in forme precancerose quali l’ esofago di Barrett e in linee cellulari 
di carcinoma mammario. 

 Valutazione dei  livelli di espressione proteica e analisi  comparativa  in  cellule  triple negative 
(MDA‐MB‐231),  ER+  (MCF‐7)  e  Herb2+  (SK‐BR‐3)  mediante  elettroforesi  bidimensionale  e 
spettrometria di massa.  

 Valutazione  dei  livelli  di  espressione  genica,  mediante  tecnica  dei  Microarray,  in  tessuti 
tumorali e non e in linee cellulari, trattate e non, di carcinoma mammario (MCF‐7 e MDA‐MB‐
231)  e  colorettale  (HT29).  CNV  (Copy Number  Variation)  analysis, mediante  SNPs Array,  in 
linee germinali di pazienti  con adenocarcinoma pancreatico e GIST  (gastrointestinal  stromal 
tumor).  

 Studio  dell’espressione  dei  micro  RNA  nella  regolazione  del  meccanismo  molecolare 
dell’ipossia  dell’angiogenesi nel carcinoma della mammella e del colon‐retto: 

la maggior  parte  dei  tumori  presenta  un microambiente  ipossico  che  influenza  non  solo  le  cellule 
tumorali ma anche cellule stromali non neoplastiche conferendo una maggiore aggressività al tumore. 
Questo  studio  viene  così  condotto  in  linee  cellulari  della mammella  e  del  colon  in  condizioni  di 
normossia ed ipossia al fine di identificare nuovi micro RNA coinvolti nella regolazione dei fattori HIF, 
VEGF, Metalloproteasi. 
Fare  luce  su questi meccanismi molecolari potrebbe  aiutare  ad  identificare nuovi potenziali  target 
terapeutici. 
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Ubicazione laboratorio:  
Dipartimento di Discipline Chirurgiche ed Oncologiche, Sezione di Oncologia Medica,  “Policlinico 
P.Giaccone” via del Vespro 129, 90127 Palermo 
 
 
Posti disponibili :     2 
 
 
Ricevimento studenti: martedì e giovedì dalle ore 8.00 alle 10.00 
 
 
e‐mail: lab‐oncobiologia@usa.net  
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