
 

Curriculum Vitae 

Nome: Roberto Piva 
 

 

E-mail: roberto.piva@unito.it 
 
Posizione Attuale: Professore Ordinario in Scienze Tecniche di Medicina e di Laboratorio (MED/46), Università 
di Torino; Dirigente Biologo Struttura Complessa Genetica Medica U, AOU Città della Salute e della Scienza di 
Torino 

Laureato in Scienze Biologiche presso l’Università di Parma nel 1992, Dottore di Ricerca in Scienze 
Neurologiche, specialista in Patologia Clinica. Dal 1993 al 1998 ha svolto attività di ricerca presso il Dip. di 
Neuroscienze dell’Università di Torino. Dal 1999 al 2002 è stato Ricercatore presso il Dip. di Patologia, New 
York University, NY (USA). Dal 2002 al 2003 Senior Scientist presso la filiale Italiana di Charterhouse 
Therapeutics Ltd., Università di Roma Tor Vergata, Roma. Dal 2005 al 2007 Professore a Contratto presso il 
Dip. di Scienze Biomediche e Oncologia Umana, Università di Torino, ove ha svolto attività didattica e di ricerca 
nell’ambito del programma “Rientro dei Cervelli”. Dal 2007 Professore Associato e dal 2020 Professore 
Ordinario presso l’Università di Torino. 
Il Prof. Roberto Piva, possiede una notevole esperienza di ricerca in oncologia molecolare, in particolare, nello 
studio di proteine coinvolte nella regolazione del ciclo di divisione cellulare, nella degradazione mediata 
dall’ubiquitina, in modelli in vitro e in vivo di linfomi umani. Recentemente, allo scopo di identificare e validare di 
nuovi bersagli terapeutici nelle neoplasie ematologiche ha associato le tecniche di espressione genica con 
analisi strutturale del DNA e screening funzionali mediante interferenza a RNA, editing genomico o librerie di 
farmaci. È autore di 83 pubblicazioni su riviste scientifiche internazionali "peer-reviewed" (indice H=40) e titolare 
di numerosi progetti di ricerca (MIUR, Regione Piemonte, AIRC, FIRB, CRT). Svolge attività didattica nei Corsi di 
Laurea in Tecniche di Laboratorio Biomedico, Scienze delle Professioni Sanitarie Tecniche Diagnostiche, in 
Biotecnologie Molecolari ed in numerose scuole di specializzazione della facoltà di Medicina e Chirurgia. 
Afferisce in qualità di dirigente biologo alla SC Genetica Medica ove si occupa dello della diagnosi molecolare di 
tumori ereditari del tratto gastro-enterico. 

PERCORSO SCIENTIFICO-PROFESSIONALE  

2020-a oggi: Professore Ordinario, Dip. di Biotecnologie Molecolari e Scienze per la Salute, Università di Torino; 

2007-2020: Professore Associato, Dip. di Biotecnologie Molecolari e Scienze per la Salute, Università di Torino; 

2007-2015: Adjunct Assistant Professor, Department of Pathology, New York University Langone Medical Center, New York, 

(NY), USA; 

2005-2007: Professore a Contratto, Dip. di Scienze Biomediche e Oncologia Umana, Università di Torino; 

2002-2004: Senior Scientist, Charterhouse Therapeutics Ltd., Filiale Italiana, Università di Roma Tor Vergata, Roma; 

2001-2002: Research Scientist, Department of Pathology, Kaplan Comprehensive Cancer Center, New York University 

School of Medicine, New York, NY (USA); 

1999-2000: Assistant Research Scientist, Department of Pathology, Kaplan Comprehensive Cancer Center, New York 

University School of Medicine, New York, NY (USA); 

1995-1996: Visiting Scientist, Department of Medical Genetics and Division of Neuropathology, Indiana University, 

Indianapolis; IN (USA); 

1993-1998: Ricercatore borsista, Dipartimento di Neuroscienze, Università di Torino. 

 

ISTRUZIONE  

1985: Diploma di Maturità Scientifica, Liceo "P. Gobetti", Torino 

1992: Laurea in Scienze Biologiche, Università di Parma (110/110) 

1993: Abilitazione all'esercizio della professione di Biologo, Università di Parma 

2000: Dottorato di Ricerca in Scienze Neurologiche, Università di Torino 



2008: Specializzazione in Patologia Clinica, Università di Torino (70/70) 

PREMI E RICONOSCIMENTI PER L'ATTIVITÀ SCIENTIFICA 

1993-1995: Borsa di Studio, Associazione per la Ricerca Biomedica finanziata da Telethon 

1995-1996: Borsa di Studio, Gruppo di Cooperazione in Cancerologia finanziata da AIRC 

1996-2000: Borsa di Studio, Dottorato di Ricerca in Scienze Neurologiche, Università di Torino 

1997: Premio "Valeria Manetto", Associazione Italiana di Neuropatologia (AIN) 

1997: Borsa di Studio per mobilità internazionale, Consiglio Nazionale delle Ricerche Ricerche (CNR) 

2002: Scholar-In Training Award, Associazione Americana per la Ricerca sul Cancro (AACR) 

2004: Borsa di Studio del Comitato Regionale Gigi Ghirotti 

2005-2009: Contratto di collaborazione alla didattica e alla ricerca, MIUR (Chiamata di studiosi dall'estero) 

2014: Abilitazione Scientifica al ruolo di Professore di I Fascia in Medicina di Laboratorio (06/N1), Biologia Applicata (05/F1), 

e Biologia Molecolare (05/E2) 

 

RISULTATI OTTENUTI NEL TRASFERIMENTO TECNOLOGICO  

2004-2005: Consulente Scientifico di Charterhouse Therapeutics Ltd. 

2007-2009: Co-fondatore e Direttore Scientifico di Salus Futura Ltd. e di Salus Futura s.r.l. 

2019: Brevetto N. IT102019000001009; PCT n. IB2020/050401: “Vettore nanoporoso biomimetico comprendente un inibitore 

diretto verso la forma nativa della proteina IDH2 / A biomimetic nanoporous carrier comprising an inhibitor directed towards 

the native form of IDH2 protein; Inventori: R. Piva, V. Cauda, T. Limongi, L. Racca, M. Canta, F. Susa, E. Bergaggio, N. 

Vitale, E. Mereu. 

 

ATTIVITÀ DIDATTICA 

2000-2004: Istruttore di Tecniche di Biologia Molecolare (New York University School of Medicine) 

2005-2007: Docente di Tecniche Isto-Citologiche, Corso di Laurea in Tecniche di Laboratorio Biomedico (Università di 

Torino) 

2008-a oggi: Responsabile del Corso Integrato in Anatomia Patologica e Oncologia, Corso di Laurea in Tecniche di 

Laboratorio Biomedico (Torino) 

2008-a oggi: Docente di Biologia Molecolare in Patologia, Corso di Laurea in Tecniche di Laboratorio Biomedico (Torino) 

2008-a oggi: Docente di Approfondimenti di Biologia Molecolare Applicata, Corso di Laurea Specialistica in Scienze 

Tecniche Diagnostiche (Torino) 

2011-a oggi: Docente di Profili molecolari nei processi proliferativi, Scuola Universitaria Interfacoltà per le Biotecnologie 

(Torino) 

2010-a oggi: Membro Collegio Docenti Dottorato in Medicina Molecolare (Torino) 

2011-a oggi: Docente di Scienze Tecniche di Medicina di Laboratorio, Sc. Specializzazione in Malattie dell'Apparato 

Respiratorio (Orbassano) 

2017-a oggi: Docente di Scienze Tecniche di Medicina di Laboratorio, Sc. Specializzazione in Anatomia Patologica (Torino) 

2017-a oggi: Docente di Scienze Tecniche di Medicina di Laboratorio, Sc. Specializzazione in Biochimica e Patologia 

(Torino) 

2019-a oggi: Docente di Scienze Tecniche di Medicina di Laboratorio, Sc. Specializzazione in Genetica Medica (Torino) 

 

ATTIVITÀ DI TUTORAGGIO E TESI 

Relatore di 10 elaborati di laurea triennale, 16 tesi di laurea magistrale; 8 tesi di dottorato;  

Attività di tutorato di 30 studenti di corsi di laurea triennale o magistrale; 12 dottorandi di ricerca; 8 postdoc.  

 

ATTIVITÀ ISTITUZIONALI, ORGANIZZATIVE E DI SERVIZIO ALL’ATENEO 

2015-a oggi: Membro della giunta del dipartimento di Biotecnologie Molecolari e Scienze per la Salute 

 

ATTIVITÀ DI RICERCA 

• Screening genetici e farmacologici di letalità sintetica mirati all’identificazione nuovi bersagli terapeutici nel mieloma multiplo  

e nei linfomi a cellule B mature (in collaborazione con Prof. Giorgio Inghirami, Cornell University, New York; Prof. Mario 

Boccadoro, Università di Torino) 

• Studi pre-clinici in vitro e in vivo di molecole antineoplasiche (inibitori di chinasi, inibitori del proteasoma, prostaglandine 

ciclopentenoniche; in collaborazione con Prof. Giorgio Inghirami, Cornell University, New York; Prof. Antonio Palumbo, 

Università di Torino; Prof.sa Gabriella Santoro; Università Tor Vergata Roma) 



• Sviluppo di modelli murini di linfomagenesi delle cellule B mature (in collaborazione con Prof. Roberto Chiarle, Harvard 

Medical School, Boston; Prof. Giorgio Inghirami, Cornell University, New York; Prof.sa S. Deaglio, Università di Torino) 

• Sviluppo di nanovettori multimodali finalizzati al rilascio di agenti antitumorali in cellule di mieloma multiplo (in 

collaborazione con Prof.sa V. Cauda, Politecnico di Torino) 

• Sviluppo di una piattaforma diagnostica di analisi dell’esoma rivolta a pazienti pediatrici affetti da quadri clinici complessi e 

malattie rare (in collaborazione con Prof. A. Brusco e Prof. G.B. Ferrero, Università di Torino) 

 

ATTIVITÀ CLINICO ASSISISTENZIALI 

2012-2015: Dirigente Biologo Struttura Complessa Anatomia e Istologia Patologica 2U  

Incaricato dello sviluppo di un programma di oncogenomica per la stadiazione dei malati oncologici e la predizione della 

risposta alla terapia. 

L’attività è stata focalizzata su casistiche di linfomi a grandi cellule di origine B e T, collezionate presso la SC e in 

collaborazione con numerosi centri nazionali ed internazionali (es. European T-Cell Lymphoma Study Group).  

Esecuzione e all’assemblaggio di più di circa 300 profili di espressione genica di pazienti con Linfoma Non-Hodgkin a cellule 

T. Le analisi effettuate su questa collezione hanno permesso di riconoscere una serie di classificatori genomici in grado di 

distinguere alcune sottoclassi diagnostiche nell’ambito dei linfomi aggressivi di origine T (Piva et al., 2010; Agnell i et al., 

2012; Scarfò et al. 2016). Tali osservazioni sono state convalidate mediante RT-PCR quantitativa (RT-qPCR) in casistiche 

indipendenti di campioni congelati o fissati in formalina (circa 200 pazienti) ed hanno consentito di mettere a punto test 

multiparametrici attraverso RT-qPCR (Agnelli et al., 2012). La combinazione dell’analisi dell’esoma con il sequenziamento 

dell’RNA ha messo in evidenza la presenza di nuove lesione genetiche di cui è stato definito con precisione il loro ruolo 

patogenetico (Crescenzo et al., 2015). 

L’individuazione di firme genetiche in grado di discriminare e stratificare i pazienti affetti da linfoma periferico delle cellule T 

ha importanti implicazioni sull’assegnazione del protocollo terapeutico più appropriato per il paziente. Inoltre la scoperta di 

difetti genetici responsabili della trasformazione degli ALCL ALK negativi fornisce nuove potenzialità diagnostico/terapeutiche 

per questo tipo di tumori. 

2015-a oggi: Dirigente Biologo Struttura Complessa Genetica Medica U  

Incaricato della diagnostica dei tumori ereditari del tratto gastro enterico e dell’implementazione del sequenziamento di 

nuova generazione (NGS) nell’ambito delle predisposizioni ereditarie allo sviluppo di tumori. 

Svolge le seguenti attività:  

 Esecuzione e refertazione di analisi molecolari per la diagnosi di malattie geniche con particolare riferimento ai 

tumori ereditari del tratto gastro enterico (sindrome di Lynch, poliposi adenomatose ed amartomatose); 

 Supervisione dell’attività diagnostica e tecnica del personale del comparto o con contratti atipici: 

sequenziamento di nuova generazione, sequenziamento Sanger, ricerca di delezioni duplicazioni con metodica 

MLPA, estrazione di acidi nucleici e relativa quantificazione/valutazione della qualità, allestimento di PCR (reazione 

polimerasica a catena), elettroforesi su gel e capillare, analisi instabilità dei microsatelliti mediante multiplex PCR; 

 Disegno e messa a punto di nuovi test genetici per nuclei famigliari residenti in Regione Piemonte; 

 Sviluppo e impiego dell’esoma clinico per la risoluzione di casi non diagnosticati in ambito pediatrico ed oncologico. 

 
 
AFFILIAZIONI 

American Association for Cancer Research (AACR)  
Ordine Nazionale dei Biologi (ONB) 
Società Italiana di Ricerca Traslazionale e delle Professioni Sanitarie (SIRTEPS) 
 

ATTIVITÀ EDITORIALE 

2019-a oggi: Membro dell’editorial board rivista “Cancers” (ISSN 2072-6694) 
 

ATTIVITÀ DI PEER-REVIEWER 

Riviste Scientifiche: Blood, Cancer Research, FEBS Letters, Translational Oncogenomics, Genetics and Molecular Biology, 

Biochemistry, Hematological Oncology, Expert Opinion On Drug Discovery, Expert Review of Hematology, Case Report in 

Hematology, BMC Cancer, BioMaterials, Oncotarget, Ebiomed, Molecular Cell Biology, Haematologica, Cancers, Molecules; 

Grant Applications: MIUR, Icelandic Research Fund, Roche per la Ricerca, Università di Padova, Università di Torino; 

Tesi di Dottorato: Università di Tor Vergata, Politecnico di Torino. 

 

PRESENTAZIONI ORALI SU INVITO 

1996: Il topo weaver: un modello di eterogeneità di morte cellulare. Apoptosi 1996, Torino 



1996: Pattern of cell death and Girk2 expression in weaver mouse. 12th lecture course on biophysics and molecular biology, 

Cividale del Friuli (UD) 

1997: Molecular genetic and immunohistochemical analysis of p16/INK4a in astrocytic gliomas Associazione Italiana di 

Neuropatologia, Pisa 

1998: Cell cycle-related proteins and apoptosis in weaver mouse cerebellum. Associazione Italiana di Neuropatologia, Como 

1998: The JNK/c-Jun pathway is activated in neurodegenerative diseases and is not linked to apoptosis. The Sixth 

Euroconference on Apoptosis, Stockholm, Sweden 

2000: SCF complexes regulate genomic stability and neoplastic transformation. Amersham-Pharmacia, Nerviano, Milano 

2001: In vivo interference with Skp1 function leads to genetic instability and neoplastic transformation. The Salk Institute, San 

Diego, USA 

2001: SCF complexes regulate genomic stability and neoplastic transformation. Università di Roma Tor Vergata 

2003: How can cell cycle perturbation determine neoplastic transformation? IRBM-Merck, Pomezia, Roma 

2004: Targeting oncogenic ALK by stable small interfering RNA induces cell death of human Anaplastic Large Cell 

Lymphoma cells. IFOM, Milano 

2005: Identification of genomic and proteomic signatures in lymphomas by inducible shRNA. Centro Congressi Molinette, 

Torino 

2005: Impiego della tecnica dell'interferenza a RNA in oncologia per la validazione di bersagli terapeutici e per la 

caratterizzazione di profili di espressione genica. Focus sulle Biotecnologie: RNA interference. Centro Congressi Palazzo 

delle Stelline, Milano 

2005: Targeting oncogenic ALK by lentiviral small interfering RNA induces growth arrest and apoptosis of human anaplastic 

large cell lymphoma cells. American and Canadian Academy of Pathology, San Antonio, USA 

2006: Ruolo fisiologico e patologico della tirosina cinasi ALK. Istituto Mario Negri, Milano 

2006: Dissezione delle vie di segnalazione fisiologiche e patologiche della tirosina cinasi ALK. Università di Roma Tor 

Vergata, Roma 

2007: Insights into the central role of STAT3 in the T-cell lymphomagenesis. STAT factors and cancer minisymposium. MBC, 

Università di Torino 

2007: The good, the bad, and the ugly of gene silencing. RNA interference workshop. CeRMS, Università di Torino 

2008: In search of the physiological and oncogenic role of the Anaplastic Lymphoma Kinase. CEINGE, Naples 2008 In 

search of the physiological and oncogenic role of the Anaplastic Lymphoma Kinase. CEINGE, Naples 

2009: Aberrant survival signaling in B cell malignancies. The stress response in tumor cell signalling workshop. Frascati, 

Rome 

2010: Application of Functional Genomics for the identification of essential genes in cancer cells. European functional 

genomics user meeting. Barcelona, SPAIN 

2011: Molecular fingerprints of Systemic ALCL. Bellinzona, CH 

2012: A wetlab's perspective on Information Overload induced by genome-wide data. MBC, Torino 

2013: Functional Approaches for the Validation of Therapeutic Targets in Hematological Malignancies. University of Pavia, 

Pavia 

2014: Signaling network dissection in Anaplastic Large Cell Lymphomas. 5th ERIA Meeting, Triuggio, Monza  

2014: Unraveling the wicked games of cancer genomes. Workshop SIC Torino 

2016: The impact of transcriptional profiling on the molecular classification of Anaplastic Large Cell Lymphoma. IEO 

symposium "Hematological Malignancies: from Mechanisms to Therapy", Milano. 

2019: Impiego dell’esoma clinico per la risoluzione di casi non diagnosticati in ambito pediatrico ed oncologico. Congresso 

SIGU, Roma 

 

FINANZIAMENTI 

2005-2009 EU-FP6 project: RNA Interference Technology as Human Therapeutic Tool (Collaboratore); 90.000 € 

2005-2009: MIUR, programma “Rientro dei cervelli” (PI); 144.000 € 

2006-2008: Regione Piemonte, Ricerca scientifica applicata 2004 (PI); 43.000 € 

2006-2009: FIRB, Accordo bilaterale Italia-USA (Responsabile Unità di Ricerca); 45.000 € 

2006-2008: AIRC, Investigator Grant (PI); 105.000 € 

2006-2008: Regione Piemonte, Ricerca Sanitaria Finalizzata 2006 (PI); 12.000 € 

2007-2010: Regione Piemonte, CIPE 2006 (CO-PI); 55.000 € 

2007-2009: CRT, Progetto Alfieri (CO-PI); 75.000 € 

2008-2009: Regione Piemonte, Ricerca Sanitaria Finalizzata 2008 (PI); 10.000 € 

2008-2017: Università di Torino, Ricerca Finanziata dall’Università, ex 60% (PI); 21.000 € 



2008-2011: Regione Piemonte, Converging Technologies 2007 (CO-PI); 110.000 € 

2008-2011: Regione Piemonte, Piattaforme Innovative nel Settore Biotecnologie (Collaboratore); 130.000 € 

2009-2010: Regione Piemonte, Ricerca Sanitaria Finalizzata 2009 (PI); 8.000 € 

2009-2011: AIRC, Investigator Grant (PI); 240.000 € 

2010-2012: Rete Oncologica del Piemonte e Valle d’Aosta, Progetti Network (PI); 120.000 € 

2010-2014: AIRC, Programma di Oncologia Clinica Molecolare 5 per mille, (Collaboratore); 150.000 € 

2012-2016: FIRB Futuro In Ricerca 2012 (Collaboratore); 156.000 € 

2013-2015: AIRC, Investigator Grant (PI); 300.000 € 

2013-2015: Università di Torino/Compagnia di San Paolo: Call 2 EU Accelerating Grant (PI); 93.000 €  

2013-2017: Comunità Europea: Progetto FP7 MITIGATE (Collaboratore); 100.000 € 

2014-2017: Fondazione CRT: Richieste Ordinarie 2014 (PI); 80.000 € 

2016-2018: AIRC, Investigator Grant (PI); 370.000 € 

2019-2020: Fondazione CRT: Richieste Ordinarie 2018 (PI); 30.000 € 

2019-2023: AIRC, Investigator Grant (PI); 725.00 € 

2020-2021: Compagnia di San Paolo: POC Instrument 2020 (Co-PI); 50.000 € 

 

INDICI BIBLIOMETRICI  

- Lavori in extenso su riviste internazionali con Impact Factor: 83 

- Impact Factor Totale: 635,01 

- Impact Factor articoli primo/ultimo nome: 177,794 

- H index: Scopus=40; Google Scholar=44 

- Citazioni Totali: Scopus=4888; Google Scholar=6839 

http://scholar.google.it/citations?user=_u-fr7cAAAAJ 

 
 
PUBBLICAZIONI SCIENTIFICHE PEER REVIEWED 

1. Taiana E, Gallo Cantafio ME, Favasuli VK, Bandini C, Viglietto G, Piva R, Neri A, Amodio N. Genomic Instability in 

Multiple Myeloma: A "Non-Coding RNA" Perspective. Cancers. 2021; 13(9):2027. IF 6.162 

2. Paradzik T, Bandini C, Mereu E, Labrador M, Taiana E, Amodio N, Neri A, Piva R. The Landscape of Signaling 

Pathways and Proteasome Inhibitors Combinations in Multiple Myeloma. Cancers. 2021; 13(6):1235. IF 6.162 

3. Benedetti V, Pellegrino E, Brusco A, Piva R, Retta SF. Next Generation Sequencing (NGS) Strategies for Genetic 

Testing of Cerebral Cavernous Malformation (CCM) Disease. Methods Mol Biol. 2020;2152:59-75. IF 10.710 

4. Sindi H, Russomanno G, Satta S, Abdul-Salam V, Beom Jo K, Chaudhry B, Ainscough A, Szulcek R, Bogaard H, 
Morgan C, Pullamsetti S, Alzaydi M, Rhodes C, Piva R, Eichstaedt C, Grünig E, Wilkins M, Wojciak-Stothard B. 

Krüppel-like factor 2-induced microRNAs: implications for treatment of pulmonary hypertension. Nat Commun. 
2020;11(1):1185. IF 11.880 

5. Bergaggio E, Piva R. Wild-Type IDH Enzymes as Actionable Targets for Cancer Therapy. Cancers. 2019 Apr 

19;11(4). IF 6.162 

6. Menotti M, Ambrogio C, Cheong TC, Pighi C, Mota I, Cassel SH, Compagno M, Wang Q, Dall’Olio R, Minero V, 
Poggio T, Sharma G, Patrucco E, Mastini C, Choudhari R, Pich A, Zamò A, Piva R, Giliani S, Mologni L, Collings 

CK, Kadoch C, Gambacorti-Passerini C, Notarangelo LD, Anton IM, Voena C, Chiarle R. Wiskott–Aldrich syndrome 
protein (WASP) is a tumor suppressor in T cell lymphoma. Nature Med, 2019 Jan;25(1):130-140. IF 30,641 

7. Maura F, Agnelli
 
L, Leongamornlert

 
D, Bolli N, Chan J, Dodero A, Carniti C, Heavican T, Pellegrinelli A, Pruneri G, 

Butler A, Bhosle S, Chiappella A, Di Rocco A, Zinzani PL, Zaja F, Piva R, Inghirami G, Wang W, Palomero T, Iqbal 

J, Neri A, Campbell PJ, Corradini P. Integration of Transcriptional and Mutational Data improves the Stratification of 
Peripheral T-Cell Lymphoma. Am J Hematol. 2019 Jun;94(6):628-634. IF 6.137 

8. Bergaggio E, Riganti C, Garaffo G, Mereu E, Vitale N, Bandini C, Pellegrino E, Omedè P, Todoerti K, Audrito V, 
Rossi A, Bertoni F, Deaglio S, Neri A, Palumbo A, Piva R. IDH2 inhibition enhances proteasome inhibitor 

responsiveness in hematological malignancies. Blood. 2019 Jan 10;133(2):156-167. IF 16.562 

9. Osella-Abate
 
S, Mereu E, Pellegrino E, Bergaggio E, Ribero S, Bertero L, Lisa F, Fierro MT, Papotti MG, Piva R. 

ALK expression favorably impacts the prognosis of NRAS-mutated metastatic melanomas. Oncol Lett. 2018 
Dec;16(6):7091-7096. IF: 1.871 

10. Bandini C, Pupuleku A, Spaccarotella E, Pellegrino E, Wang R, Vitale N, Duval C, Cantarella D, Rinaldi A, Provero 
P, Di Cunto F, Medico E, Bertoni F, Inghirami G, Piva R. IRF4 mediates the oncogenic effects of STAT3 in 

Anaplastic Large Cell Lymphomas. Cancers. 2018; 10(1):21-39. IF 6.162 

11. Schleussner N, Merkel O, Costanza M, Liang HC, Hummel F, Romagnani C, Durek P, Anagnostopoulos I, Hummel 
M, Jöhrens K, Niedobitek A, Griffin PR, Piva R,. Sczakiel HL, Woessmann W, Damm-Welk C, Hinzel C, Stoiber D, 

Gillissen B, Turner SD, Kaergel E, von Hoff1 L, Grau M, Lenz G, Dörken B, XScheidereit C, Kenner L, Janz M, and 

http://scholar.google.it/citations?user=_u-fr7cAAAAJ


Mathas M. The AP-1 -BATF and -BATF3 module is essential for growth, survival and TH17/ILC3 skewing of 
anaplastic large cell lymphoma. Leukemia. 2018 Sep;32(9):1994-2007. IF 9.944 

12. Mereu E, Pellegrino E, Scarfò I, Inghirami G, Piva R. The heterogeneous landscape of ALK negative ALCL. 

Oncotarget. 2017; 8(11):18525-18536. PubMed [journal] PMID: 28061468 IF 5.168 

13. Audrito V, Serra S, Stingi A, Orso F, Gaudino F, Bologna C, Neri F, Garaffo G, Nassini R, Baroni G, Rulli E, Massi 
D, Oliviero S, Piva R, Taverna D, Mandalà M, Deaglio S. PD-L1 up-regulation in melanoma increases disease 

aggressiveness and is mediated through miR-17-5p. Oncotarget. 2017; 8(9):15894-15911. PubMed PMID: 
28199980 IF 5.168 

14. Fagoonee S, Picco G, Orso F, Arrigoni A, Longo DL, Forni M, Scarfò I, Cassenti A, Piva R, Cassoni P, Silengo L, 

Tolosano E, Aime S, Taverna D, Pandolfi PP, Brancaccio M, Medico E, Altruda F. The RNA-binding protein ESRP1 
promotes humancolorectal cancer progression. Oncotarget. 2017; 8(6):10007-10024. PubMed PMID: 28052020 IF 
5.168 

15. Arruga F, Gizdic B, Bologna C, Cignetto S, Buonincontri R, Serra S, Vaisitti T, Gizzi K, Vitale N, Garaffo G, Mereu 
E, Diop F, Neri F, Incarnato D, Coscia M, Allan J, Piva R, Oliviero S, Furman RR, Rossi D, Gaidano G, Deaglio S. 

Mutations in NOTCH1 PEST-domain orchestrate CCL19-driven homing of Chronic Lymphocytic Leukemia cells by 
modulating the tumor suppressor gene DUSP22. Leukemia. 2016; PubMed PMID: 28017968 IF 11.702 

16. Scarfò I, Pellegrino E, Mereu E, Inghirami G, Piva R. Transposable elements: The enemies within. Experimental 

hematology. 2016; 44(10):913-6. PubMed PMID: 27377925 IF 2.82 

17. Scarfò I, Pellegrino E, Mereu E, Kwee I, Agnelli L, Bergaggio E, Garaffo G, Vitale N, Caputo M, Machiorlatti R, 
Circosta P, Abate F, Barreca A, Novero D, Mathew S, Rinaldi A, Tiacci E, Serra S, Deaglio S, Neri A, Falini B, 
Rabadan R, Bertoni F, Inghirami G, Piva R. Identification of a new subclass of ALK-negative ALCL expressing 

aberrant levels of ERBB4 transcripts. Blood. 2016; 127(2):221-32. PubMed PMID: 26463425 IF 13.164 

18. Bologna C, Buonincontri R, Serra S, Vaisitti T, Audrito V, Brusa D, Pagnani A,Coscia M, D'Arena G, Mereu E, Piva 
R, Furman RR, Rossi D, Gaidano G, Terhorst C, Deaglio S. SLAMF1 regulation of chemotaxis and autophagy 

determines CLL patient response. The Journal of clinical investigation. 2016; 126(1):181-94. PubMed PMID: 
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